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Rygor zaliczenia zaliczenie

Jezyk wyktadowy angielski

e znairozumie w stopniu umozliwiajagcym rewizje istniejacych paradygmatow — swiatowy
dorobek, obejmujacy podstawy teoretyczne oraz zagadnienia ogdlne i wybrane
zagadnienia szczegotowe — whasciwe dla danej dyscypliny naukowej lub artystycznej

Ramowe efekty |e znairozumie gtdéwne tendencje rozwojowe dyscyplin naukowych lub artystycznych, w

uczenia sie¢ ktorych odbywa si¢ ksztatcenie

(8 PRK) e potrafi komunikowa¢ sie na tematy specjalistyczne w stopniu umozliwiajgcym aktywne

uczestnictwo w miedzynarodowym srodowisku naukowym

e potrafi postugiwac si¢ jezykiem obcym na poziomie B2 Europejskiego Systemu Opisu
Ksztalcenia Jezykowego w stopniu umozliwiajacym uczestnictwo w migdzynarodowym
srodowisku naukowym i zawodowym

SZCZEGOLOWY OPIS ZAJEC

Szczegoblowe efekty uczenia si¢

Metody weryfikacji efektow uczenia si¢

e znairozumie w stopniu umozliwiajacym rewizj¢ ist-
niejacych paradygmatow w zakresie nauk biologicz-
nych

e znairozumie glowne tendencje rozwojowe genomiki
populacyjnej, metagenomiki, sekwencjonowania,
analizy danych

e potrafi komunikowa¢ si¢ na tematy specjalistyczne w
obrebie genomiki populacyjnej i metagenomiki w
stopniu umozliwiajagcym aktywne uczestnictwo w
mig¢dzynarodowym srodowisku naukowym

e potrafi postugiwac si¢ jezykiem angielskim na pozio-
mie B2 Europejskiego Systemu Opisu Ksztalcenia
Jezykowego w stopniu umozliwiajgcym uczestnictwo
w migdzynarodowym §rodowisku naukowym i zawo-

dowym

e dyskusja tematow omawianych podczas wykta-
dow
e dyskusja na temat specjalistycznych problemow,

ktore wymagaja dalszych badan prowadzacych
do ich wyjasnienia

e dyskusja nad zastosowaniem rozwigzan stosowa-
nych przez innych naukowcoéw do wtasnych ba-
dan prowadzonych w ramach Szkoty Doktorskiej

e dyskusja nad potencjalnym zastosowaniem me-
tod genomowych w przysztych grantach




TRESCI PROGRAMOWE REALIZOWANE PODCZAS ZAJEC

Edytowanie DNA w przem

Podstawowe btedy w badaniach naukowych.

Analiza danych — jak poprawnie interpretowaé wyniki.

Zrozumienie genomowych mechanizméw adaptacji lokalne;.

Przebieg, mechanizmy ewolucji proceséw domestykacji U zréoznicowanych grup organizmow.
Selekcja genomowa jak narzedzie wspierajace w hodowli.

Sekwencjonowanie mikrobiomu.

Genomowe podstawy odporno$ci na patogeny.

Analiza i interpretacja danych metagenomowych.

Zastosowanie metagenomiki w medycynie.

CRISPR i jego wykorzystanie w medycynie.

$le hodowlanym.

Metody dydaktyczne
i techniki ksztalcenia

Wyktady (w formie wideo) i dyskusja.

Kryteria oceniania

Zaliczenie

Forma i warunki zaliczenia
(forma weryfikacji efektow
uczenia sie)

Obecnos¢ 1 aktywne uczestnictwo w 80% wyktadow.
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